	[image: دانشگاه علوم پزشکی اردبیل]

	فرم پیام پژوهشی  
	



عنوان طرح تحقیقاتی: بررسی چگونگی تاثیر lncRNA ها بر قطبیدگی ماکروفاژ در سرطان هپاتوسلولار کارسینوما
[bookmark: _GoBack]تاریخ خاتمه طرح : 10/03/1404
مجری یا محقق اصلی و همکاران  با ذکر وابستگی هر فرد:
احمد قربانی ونن
 (Student Research Committee, Department of Immunology, School of Medicine, Shahid Beheshti University of Medical Sciences, Tehran, Iran; Cancer Immunology and Immunotherapy Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran)
محمد طاها نامی
 (Faculty of Life Science and Biotechnology, Shahid Beheshti University, Tehran, Iran)
فرید قربانی‌نژاد
 (Student Research Committee, Department of Immunology, School of Medicine, Shahid Beheshti University of Medical Sciences, Tehran, Iran; Cancer Immunology and Immunotherapy Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran)
پویا عینی
 (Toxicological Research Center, Shahid Beheshti University of Medical Sciences, Tehran, Iran)
کامیار باقری
 (Student Research Committee, Abadan University of Medical Sciences, Abadan, Iran)

مریم محمدلو
 (Department of Immunology, School of Medicine, Semnan University of Medical Sciences, Semnan, Iran)
فاطمه محمدی
 (Faculty of Medicine, Islamic Azad University, Tehran, Iran)

صفا طهماسبی
 (Cancer Immunology and Immunotherapy Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran; ایمیل: safa.tahmasebi@sbmu.ac.ir)
الهام صفرزاده 
) Cancer Immunology and Immunotherapy Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran; Department of Microbiology, Parasitology, and Immunology, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran(
عنوان پیام پژوهشی: 
 lncRNAها و پولاریزاسیون ماکروفاژها: اهداف نوین تشخیصی و درمانی در سرطان هپاتوسلولار
پیام کلیدی: 
مطالعه حاضر نشان می‌دهد lncRNAها با تنظیم پولاریزاسیون ماکروفاژها نقش کلیدی در پیشرفت و متاستاز سرطان هپاتوسلولار ایفا می‌کنند. تشخیص و هدف‌گیری این مولکول‌ها می‌تواند به عنوان ابزارهای تشخیصی و درمانی نوین برای بهبود پیش‌آگهی بیماران و مهار پیشرفت تومور مورد استفاده قرار گیرد
متن پیام پژوهشی:
سرطان هپاتوسلولار یکی از شایع‌ترین و کشنده‌ترین سرطان‌های جهان است که با نرخ بالای عود و متاستاز همراه است. درک دقیق مکانیسم‌های مولکولی دخیل در پیشرفت این سرطان برای شناسایی اهداف درمانی جدید و بهبود نتایج بالینی ضروری است.
این مطالعه نشان داد که lncRNAهای خاص مانند HULC و MALAT1 با تنظیم پولاریزاسیون ماکروفاژها به سمت فنوتیپ M2، موجب تقویت محیط توموری و پیشرفت سرطان می‌شوند. شناسایی این lncRNAها در نمونه‌های بیماران می‌تواند به تشخیص زودهنگام و پیش‌بینی پیش‌آگهی بیماری کمک کند و همچنین اهداف درمانی جدیدی را معرفی نماید.
نتایج این طرح می‌تواند به توسعه تست‌های تشخیصی غیرتهاجمی برای شناسایی lncRNAهای مرتبط با سرطان هپاتوسلولار منجر شود. همچنین، هدف‌گیری lncRNAهای کلیدی می‌تواند به عنوان رویکرد درمانی نوین جهت مهار پولاریزاسیون ماکروفاژها و تضعیف پاسخ‌های ایمنی سرکوب‌گر در محیط توموری استفاده شود. این استراتژی‌ها می‌توانند به بهبود پیش‌آگهی و کاهش نرخ عود و متاستاز بیماران کمک کنند.

تأثیرات و کاربردها: 
تأثیر 1: ایجاد ابزارهای تشخیصی مبتنی بر شناسایی lncRNAها در نمونه‌های بیماران 
تأثیر 2: توسعه درمان‌های هدفمند جدید بر پایه مهار lncRNAها و تغییر پولاریزاسیون ماکروفاژها برای تقویت پاسخ ایمنی ضدتوموری
محدودیت‌های شواهد چه بودند؟ 
بیشتر شواهد مبتنی بر مطالعات پیش‌بالینی و مدل‌های حیوانی است و داده‌های بالینی مستقیم هنوز محدود است. همچنین، پیچیدگی تعاملات مولکولی و تفاوت‌های فردی بیماران می‌تواند بر تعمیم نتایج تأثیر بگذارد
مخاطبان طرح پژوهشی:
پزشکان، پژوهشگران حوزه سرطان، ایمونولوژیست‌ها، متخصصان ژنتیک، سیاست‌گذاران سلامت و شرکت‌های دارویی.
آیا این خبر می‌تواند از نظر اجتماعی، سیاسی، فرهنگی، بهداشتی، ارزش های دینی و قوانین سازمان غذا و دارو، تبعاتی داشته‌باشد؟ 
این یافته‌ها عمدتاً تبعات مثبت بهداشتی و اجتماعی دارند و می‌توانند منجر به بهبود سلامت عمومی و کاهش مرگ‌ومیر ناشی از سرطان شوند. با توجه به ماهیت زیستی و درمانی موضوع، احتمال بروز تبعات منفی فرهنگی، دینی یا سیاسی پایین است. رعایت قوانین سازمان غذا و دارو برای توسعه تست‌ها و درمان‌های جدید ضروری خواهد بود
در صورتی که این طرح منتج به مقاله شده است لینک مقاله درج شود: 
https://link.springer.com/article/10.1007/s10238-025-01711-1
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