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عنوان طرح تحقیقاتی: شناسایی مولکولی و آنالیز فیلوژنتیکی کنه های استان اردبیل بر پایه نشانگر میتوکندریایی COI
تاریخ خاتمه طرح : 19/03/1405
مجری یا محقق اصلی و همکاران  با ذکر وابستگی هر فرد:
دکتر پریسا سلطانعلی نژاد  (مجری اصلی- استاد راهنما)    Arthropod-Borne Diseases Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran      
میثم متوسلی آستانه ( مجری دوم-سرباز نخبه)   Arthropod-Borne Diseases Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran       
دکتر اسلام مرادی اصل ( همکار اصلی- استاد مشاور)    Arthropod-Borne Diseases Research Center, Ardabil University of Medical Sciences, Ardabil, Iran      

عنوان پیام پژوهشی ( حداکثر 20 کلمه): 
نشانگرهای COI و ITS2 ابزارهای مولکولی دقیقی برای شناسایی گونه‌ها و بررسی روابط فیلوژنتیکی کنه‌ها هستند
پیام کلیدی (حداکثر 80 کلمه): 
نشانگرهای مولکولی COI و ITS2 ابزارهایی دقیق برای شناسایی گونه‌های کنه و رفع محدودیت‌های روش‌های مورفولوژیک هستند. نتایج این مطالعه نشان داد که گونه‌های Rhipicephalus sanguineus و R. turanicus به دلیل شباهت‌های مرفولوژیکی مستعد خطاهای تشخیصی‌اند و توالی های ژنتیکی آنها به اشتباه در بانک جهانی ژن به ثبت رسیده است. تحلیل‌های فیلوژنتیکی نشان‌دهنده ارتباط ژنتیکی جمعیت‌های کنه ی استان اردبیل با کشورهای همجوار و غیرهمجوار جغرافیایی بوده و اطلاعات ارزشمندی درباره تنوع ژنتیکی و الگوهای پراکنش در اختیار قرار می‌دهد.

متن پیام پژوهشی ( حداکثر240 کلمه):
· اهمیت موضوع(50 کلمه)،
این مطالعه با تأکید بر اهمیت شناسایی دقیق کنه‌ها، نقش نشانگرهای مولکولی COI و ITS2 را در رفع محدودیت‌های روش‌های مورفولوژیک و تشخیص گونه‌های نزدیک بررسی می‌کند. یافته‌ها در تبیین تنوع ژنتیکی، روابط فیلوژنتیکی و الگوهای پراکنش جغرافیایی و نیز بهبود راهبردهای پایش و کنترل کنه‌های ناقل بیماری اهمیت دارد.

· مهمترین نتایج طرح به زبان غیر تخصصی(70 کلمه) 
یافته‌های این پژوهش نشان داد کنه‌های مورد بررسی از تنوع گونه‌ای بالایی برخوردارند و شناسایی آن‌ها با روش‌های مولکولی دقت بسیار بیشتری نسبت به روش‌های مورفولوژیک دارد. همچنین برخی گونه‌ها به دلیل شباهت ظاهری به‌راحتی دچار خطای تشخیص می‌شوند. نتایج ژنتیکی بیانگر وجود ارتباط میان جمعیت‌های منطقه و سایر کشورها است که می‌تواند ناشی از پراکنش طبیعی یا انتقال غیرمستقیم از طریق دام و جابه‌جایی‌های انسانی باشد. این نتایج برای پایش و کنترل کنه‌ها اهمیت دارد
· موارد کاربرد نتایج طرح (80 کلمه)  
نتایج این پژوهش در برنامه‌های پایش، شناسایی و کنترل کنه‌های ناقل بیماری در جمعیت‌های دامی و انسانی کاربرد دارد. به‌کارگیری نشانگرهای مولکولی COI و ITS2 می‌تواند به تشخیص دقیق گونه‌ها در مطالعات اپیدمیولوژیک کمک کند. همچنین این یافته‌ها در ردیابی الگوهای پراکنش جغرافیایی، شناسایی مسیرهای احتمالی ورود و گسترش کنه‌ها و ارزیابی خطر انتقال عوامل بیماری‌زا مؤثر است. در نهایت، این نتایج می‌تواند مبنایی برای طراحی راهبردهای مدیریت کنترل و تصمیم‌گیری‌های بهداشتی و دامپزشکی باشد.

تأثیرات و کاربردها: 
• تأثیر 1: ارتقای دقت شناسایی گونه‌های کنه از طریق استفاده از نشانگرهای مولکولی COI و ITS2 و کاهش خطاهای ناشی از روش‌های مورفولوژیک
• تأثیر 2: بهبود درک از تنوع ژنتیکی و الگوهای پراکنش جغرافیایی کنه‌ها و کمک به شناسایی مسیرهای احتمالی گسترش و انتقال گونه‌ها در مناطق مختلف
محدودیت‌های شواهد چه بودند؟ 
از محدودیت‌های این مطالعه می‌توان به تعداد محدود توالی‌های ژنتیکی در دسترس از برخی مناطق جغرافیایی در پایگاه‌های داده بین‌المللی اشاره کرد که مقایسه‌های فیلوژنتیکی را با چالش مواجه می‌سازد. همچنین، در برخی موارد، ثبت نادرست توالی‌ها با نام گونه‌های اشتباه یا عدم انطباق کامل داده‌های ژنتیکی با شناسایی‌های مورفولوژیک، می‌تواند موجب ابهام در تحلیل‌های مقایسه‌ای و تفسیر روابط تکاملی شود.
مخاطبان طرح پژوهشی:
مخاطبان این طرح شامل متخصصان حشره‌شناسی پزشکی و دامپزشکی، پژوهشگران حوزه تنوع زیستی، کارشناسان سازمان دامپزشکی و بهداشت عمومی، و نیز مسئولان برنامه‌ریزی و کنترل بیماری‌های منتقله از بندپایان می‌باشند. همچنین، نتایج این مطالعه می‌تواند برای سیاست‌گذاران حوزه سلامت و مدیریت بیماری‌های دامی کاربردی باشد.
آیا این خبر می‌تواند از نظر اجتماعی، سیاسی، فرهنگی، بهداشتی، ارزش های دینی و قوانین سازمان غذا و دارو، تبعاتی داشته‌باشد؟ 
این نوع پژوهش به‌طور مستقیم تبعات منفی اجتماعی، سیاسی، فرهنگی، دینی یا مرتبط با قوانین سازمان غذا و دارو ندارد، زیرا ماهیت آن بنیادی–کاربردی در حوزه حشره‌شناسی پزشکی و دامپزشکی است و صرفاً به بررسی تنوع ژنتیکی و شناسایی گونه‌های کنه می‌پردازد.
در صورتی که این طرح منتج به مقاله شده است لینک مقاله درج شود: 
https://link.springer.com/article/10.1007/s00436-026-08650-0 
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